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ＭＳｆ－ＭＳｍｆ
ｒｍ 　　σ^２ｍ＝

ＭＳｍ－ＭＳｍｆ
ｒｆ

ｃ^ｏｖｅ＝ＭＰｅ　　ｃ^ｏｖｍｆ＝
ＭＰｍｆ－ＭＰｅ

ｒ 　　ｃ^ｏｖｆ＝
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ｒｍ 　　ｃ^ｏｖｍ＝
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２．３　Ｄｅｃｏｍｐｏｓｉｔｉｏｎｏｆｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｃｏｅｆｆｉｃｉｅｎｔ　Ｔｈｅｈｙｂｒｉｄ
ｐａｒｅｎｔｓａｒｅｉｎｂｒｅｄｌｉｎｅｐｏｐｕｌａｔｉｏｎｓ，ａｎｄｂａｓｅｄｏｎｔｈｅｐｒｉｎｃｉｐｌｅｓｏｆ
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Ｔａｂｌｅ２　ＡｎａｌｙｓｉｓｏｆｖａｒｉａｎｃｅａｎｄｃｏｖａｒｉａｎｃｅａｂｏｕｔＮＣＩＩｍａｔｉｎｇｄｅｓｉｇｎｏｆｃｏｔｔｏｎｈｙｂｒｉｄｉｚａｔｉｏｎ

Ｓｏｕｒｃｅｏｆｖａｒｉａｔｉｏｎ ｄｆ
Ｘｔｒａｉｔ

ＳＳ ＭＳ
Ｙｔｒａｉｔ

ＳＳ ＭＳ
ＸａｎｄＹｔｒａｉｔｓ

ＳＰ ＭＰ
Ｂｌｏｃｋ １ １２２．９３１２ ０．０１６２ １．４１１２
Ｂｅｔｗｅｅｎｍａｌｅｐａｒｅｎｔｓ ４ ７４３．１０２８ １８５．７７５７ ３．９３４０ ０．９８３５０ １７．９６６０ ４．４９１５
Ｂｅｔｗｅｅｎｆｅｍａｌｅｐａｒｅｎｔｓ ４ １３８３．８２６８ ３４５．９５６７ ２７．２５４０ ６．８１３５０ １２５．３１３０ ３１．３２８３
Ｍａｌｅｐａｒｅｎｔ×ｆｅｍａｌｅｐａｒｅｎｔ １６ ５５５．６５３２ ３４．７２８３ １１．９３２０ ０．７４５７５ ２．８５４０ ０．１７８４
Ｅｒｒｏｒ ２４ ７６０．０９８８ ３１．６７０８ １２．３６８８ ０．５１５４０ －１５．５３６２ －０．６４７３
Ｔｏｔａｌ ４９ ３５６５．６１２８ ５５．５０５０ １３２．００８０

Ｔａｂｌｅ３　Ｔｈｅｅｓｔｉｍａｔｅｄｖａｌｕｅｓｏｆｐａｒａｍｅｔｅｒｓｕｎｄｅｒｓｔｏｃｈａｓｔｉｃｍｏｄｅｌｏｆ
ＮＣＩＩｍａｔｉｎｇｄｅｓｉｇｎ
Ｖａｒｉａｎｃｅｃｏｍｐｏｎｅｎｔｓ Ｘｔｒａｉｔ Ｙｔｒａｉｔ
Ｇｅｎｅｔｉｃｖａｒｉａｎｃｅｏｆｓｅａｉｓｌａｎｄｃｏｔｔｏｎ（^σ２ｍ） １５．１０４７ ０．０２３８
Ｇｅｎｅｔｉｃｖａｒｉａｎｃｅｏｆｕｐｌａｎｄｃｏｔｔｏｎ（^σ２ｆ） ３１．１２２８ ０．６０６８
Ｇｅｎｅｔｉｃｖａｒｉａｎｃｅｏｆｓｅａ－ｌａｎｄｉｎｔｅｒａｃｔｉｏｎ（^σ２ｍｆ） １．５２８８ ０．１１５２
Ｅｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔａｌｖａｒｉａｎｃｅ（^σ２ｅ） ３１．６７０８ ０．５１５４
Ｇｅｎｅｔｉｃｃｏｖａｒｉａｎｃｅｏｆｓｅａｉｓｌａｎｄｃｏｔｔｏｎ（ｃ^σｖｍ） ０．４３１３
Ｇｅｎｅｔｉｃｃｏｖａｒｉａｎｃｅｏｆｕｐｌａｎｄｃｏｔｔｏｎ（ｃ^σｖｆ） ３．１１５０
Ｇｅｎｅｔｉｃｃｏｖａｒｉａｎｃｅｏｆｓｅａ－ｌａｎｄｉｎｔｅｒａｃｔｉｏｎ（ｃ^σｖｍｆ） ０．４１２９
Ｅｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔａｌｃｏｖａｒｉａｎｃｅ（ｃ^σｖｅ） －０．６４７３

３　Ｃａｓｅｓｔｕｄｙ
ＦｒｏｍｔｈｅｃｏｎｖｅｎｔｉｏｎａｌｖａｒｉｅｔｉｅｓｉｎＨｅｎａｎａｎｄＸｉｎｊｉａｎｇ，５ｕｐｌａｎｄ
ｃｏｔｔｏｎｖａｒｉｅｔｉｅｓａｎｄ５ｓｅａｉｓｌａｎｄｃｏｔｔｏｎｖａｒｉｅｔｉｅｓａｒｅｒａｎｄｏｍｌｙｓｅ
ｌｅｃｔｅｄａｓｐａｒｅｎｔ，ｒｅｓｐｅｃｔｉｖｅｌｙ，ａｎｄｔｈｅＮＣＩＩｇｅｎｅｔｉｃｍａｔｉｎｇｄｅｓｉｇｎ
ｍａｋｅｓ５×５＝２５ｈｙｂｒｉｄｉｚｅｄｃｏｍｂｉｎａｔｉｏｎｓＦ１．Ｔｈｅｒａｎｄｏｍｉｚｅｄ
ｂｌｏｃｋｄｅｓｉｇｎｉｓｕｓｅｄａｎｄｔｅｓｔｄａｔａａｒｅｒｅｐｅａｔｅｄｔｗｉｃｅ．Ｉｎｅａｃｈｃｏｍ
ｂｉｎａｔｉｏｎ，５ｎｏｒｍａｌｐｌａｎｔｓｗｉｔｈｎｏｏｂｖｉｏｕｓｐｈｅｎｏｔｙｐｉｃｄｉｆｆｅｒｅｎｃｅｓ
ａｒｅｓｅｌｅｃｔｅｄａｓｓａｍｐｌｅｓ，ａｎｄｔｈｅｉｒｍａｉｎａｇｒｏｎｏｍｉｃｔｒａｉｔｓａｎｄｃｏｔｔｏｎ
ｆｉｂｅｒｑｕａｌｉｔｙｔｒａｉｔｓａｒｅｉｎｖｅｓｔｉｇａｔｅｄ．Ｈｅｒｅｏｎｌｙｐｌａｎｔｈｅｉｇｈｔ（Ｘ）

ａｎｄｎｏｄｅ（Ｙ）ａｒｅｓｅｌｅｃｔｅｄｆｏｒａｎａｌｙｓｉｓ，ａｎｄｔｈｅａｎａｌｙｓｉｓｏｆｖａｒｉ
ａｎｃｅａｎｄｃｏｖａｒｉａｎｃｅａｂｏｕｔｔｗｏｔｒａｉｔｓｃａｎｂｅｓｈｏｗｎｉｎＴａｂｌｅ２．
ＢａｓｅｄｏｎｔｈｅｒｅｓｕｌｔｓｉｎＴａｂｌｅ２，ａｃｃｏｒｄｉｎｇｔｏｔｈｅｅｘｐｅｃｔｅｄｍｅａｎ
ｓｑｕａｒｅａｎｄｅｘｐｅｃｔｅｄｃｏｖａｒｉａｎｃｅｄｅｃｏｍｐｏｓｉｔｉｏｎｍｅｔｈｏｄｉｎｔｈｅｓｔｏ
ｃｈａｓｔｉｃｍｏｄｅｌｏｆａｎａｌｙｓｉｓｏｆｖａｒｉａｎｃｅ，ｗｅｕｓｅｅｑｕａｔｉｏｎ（１）ｔｏｃａｌ
ｃｕｌａｔｅｔｈｅｖａｒｉａｎｃｅａｎｄｃｏｖａｒｉａｎｃｅｃｏｍｐｏｎｅｎｔｓ（Ｔａｂｌｅ３）．Ｂａｓｅｄ
ｏｎｔｈｅｅｓｔｉｍａｔｉｏｎｏｆｖａｒｉａｎｃｅａｎｄｃｏｖａｒｉａｎｃｅｃｏｍｐｏｎｅｎｔｓｗｉｔｈｖａｒｉ
ｏｕｓｓｏｕｒｃｅｓｏｆｖａｒｉａｔｉｏｎｉｎＴａｂｌｅ３，ｗｅｕｓｅｅｑｕａｔｉｏｎ（２）ｔｏｃａｌｃｕ
ｌａｔｅｔｈｅｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｃｏｅｆｆｉｃｉｅｎｔｓ（Ｔａｂｌｅ４）．Ｂｙｔｈｅａｐｐｒｏｘｉｍａｔｉｏｎ
ｔｅｓｔ［８］ｏｆｔｈｅｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｃｏｅｆｆｉｃｉｅｎｔｓｉｎＴａｂｌｅ４，ｉｔｉｓｆｏｕｎｄｔｈａｔ
ｂｏｔｈｇｅｎｅｔｉｃｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｃｏｅｆｆｉｃｉｅｎｔｏｆｍａｌｅｐａｒｅｎｔ（ｒｍ）ａｎｄｇｅｎｅｔｉｃ
ｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｃｏｅｆｆｉｃｉｅｎｔｏｆｆｅｍａｌｅｐａｒｅｎｔ（ｒｆ）ａｒｅｎｏｔｓｉｇｎｉｆｉｃａｎｔ，
ａｎｄｉｔｉｓｔｈｅｇｅｎｅｔｉｃｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｏｆａｄｄｉｔｉｖｅｇｅｎｅｔｉｃｅｆｆｅｃｔｓ；ｇｅｎｅｔｉｃ
ｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｃｏｅｆｆｉｃｉｅｎｔｏｆｍａｌｅａｎｄｆｅｍａｌｅｐａｒｅｎｔｉｎｔｅｒａｃｔｉｏｎ（ｒｍｆ）
ｉｓ０．９８３８，ｒｅａｃｈｉｎｇａｈｉｇｈｌｙｓｉｇｎｉｆｉｃａｎｔｌｅｖｅｌ，ａｎｄｉｔｉｓｔｈｅｇｅｎｅｔｉｃ
ｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｏｆｄｏｍｉｎａｎｔｇｅｎｅｔｉｃｅｆｆｅｃｔｓ，ｐｌａｙｉｎｇａｌｅａｄｉｎｇｒｏｌｅｉｎ
ｔｈｅｇｅｎｅｔｉｃｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎ；ｔｏｔａｌｇｅｎｅｔｉｃｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｃｏｅｆｆｉｃｉｅｎｔ（ｒｇ），
ａｓｔｈｅｃｏｍｐｒｅｈｅｎｓｉｖｅｇｅｎｅｔｉｃｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｃｏｅｆｆｉｃｉｅｎｔｏｆｐｌａｎｔｈｅｉｇｈｔ
ａｎｄｎｏｄｅ，ｉｓ０．６６３４，ｒｅａｃｈｉｎｇａｈｉｇｈｌｙｓｉｇｎｉｆｉｃａｎｔｌｅｖｅｌ，ｓｈｏｗｉｎｇ

（Ｔｏｐａｇｅ８０）

７７ＷｅｉＷＡＮＧｅｔａｌ．ＤｅｃｏｍｐｏｓｉｔｉｏｎＭｅｔｈｏｄｏｆＧｅｎｅｔｉｃＣｏｒｒｅｌａｔｉｏｎＣｏｅｆｆｉｃｉｅｎｔＢａｓｅｄｏｎＮＣＩＩＭａｔｉｎｇＤｅｓｉｇｎ



ｐｅｒｉｏｄ（Ｊｕｎｅ２５）ａｎｄｃｕｌｍｉｎａｔｉｏｎｐｅｒｉｏｄ（Ｊｕｌｙ１２）ｏｆｔａｒｏｂｌｉｇｈｔ；
ｔｈｅｃｏｎｔｒｏｌｅｆｆｅｃｔ２３ｄａｆｔｅｒｔｈｅｌａｓｔａｐｐｌｉｃａｔｉｏｎｒｅａｃｈｅｄ７９．２８％．
Ａｐｐｌｙｉｎｇ１∶１０００７０％ ｔｈｉｏｐｈｏｎａｔｅｍｅｔｈｙｌＷＰａｎｄ１∶１０００７０％
ｄｉｍｅｔｈｏｍｏｒｐｈ·ｃｙｍｏｘａｎｉｌＷＤＧｏｎｅｔｉｍｅｈａｄｐｏｏｒｃｏｎｔｒｏｌｅｆｆｅｃｔ
（ｏｎｌｙ１７．６２％）ａｔｔｈｅｅａｒｌｙａｎｄｃｕｌｍｉｎａｔｉｏｎｓｔａｇｅｓｏｆｔａｒｏｂｌｉｇｈｔ．
Ｍｏｒｅｏｖｅｒ，ａｔｔｈｅｅａｒｌｙｓｔａｇｅｏｆｔａｒｏｂｌｉｇｈｔ，ｉｆｗｅａｐｐｌｉｅｄ１∶１５００
２５０ｇ／ｌｍａｎｄｉｐｒｏｐａｍｉｄｓｕｓｐｅｎｓｉｏｎｆｏｒｃｏｎｔｒｏｌｏｎｃｅａｇａｉｎ，ｔｈｅｃｏｎ
ｔｒｏｌｅｆｆｅｃｔｏｎｔａｒｏｂｌｉｇｈｔｃｏｕｌｄｂｅｉｎｃｒｅａｓｅｄｂｙ５．２６％．Ａｔｔｈｅ
ｓａｍｅｔｉｍｅ，ｔｈｅｆｉｅｌｄｏｂｓｅｒｖａｔｉｏｎｓｈｏｗｅｄｔｈａｔｉｎｔｈｅ２５０ｇ／ｌｍａｎ
ｄｉｐｒｏｐａｍｉｄｓｕｓｐｅｎｓｉｏｎｔｒｅａｔｍｅｎｔａｒｅａ，ｔｈｅｔａｒｏｌｅａｖｅｓａｎｄｓｔａｌｋｓ
ｗｅｒｅｆｒｅｓｈａｎｄｔｈｅｕｐｐｅｒｆｕｎｃｔｉｏｎａｌｌｅａｖｅｓｗｅｒｅｌａｒｇｅｌｙｉｎｔａｃｔａｎｄ
ｇｒｅｅｎ；ｉｎｔｈｅｌｏｃａｌｃｏｎｖｅｎｔｉｏｎａｌｆｕｎｇｉｃｉｄｅｔｒｅａｔｍｅｎｔａｒｅａ，ｔｈｅｔａｒｏ
ｂｌｉｇｈｔｗａｓｓｅｒｉｏｕｓ；ｉｎｔｈｅｗａｔｅｒｃｏｎｔｒｏｌａｒｅａ，ｔｈｅｕｐｐｅｒｆｕｎｃｔｉｏｎａｌ
ｌｅａｖｅｓｗｅｒｅｂａｓｉｃａｌｌｙｎｅｃｒｏｔｉｃａｎｄｗｉｔｈｅｒｅｄ．Ｔｈｅｒｅｆｏｒｅ，２５０ｇ／ｌ
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